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E.coli                      GEDRAEEAAEMAISSPLLE D IDLSGARGVLVNITAGFD  

Vibrio cholerae             ------------------- - ---A------------L-  

Buchnera sp. APS            --N-----S-I-------- - ------------------  

Pas. multocida              --G-----TRI-VK-D--- R V-----K-------S-M-  

H. influenzae               --G------RL-VRND--- I K---N-Q-I-------M-  

Pse.aeruginosa              -PN--R--T-A--RN---- - VN-Q----I-------P-  

Xan.campestris              -D---QA---A--QN---D - VN-A--N-I-------P- 

Xylella fastidiosa          -D---QA---A-VQN---D - VN-A--N-I-------S-  

Ral. solanacearum           -V---RL---Q-VA----- G V--------------    

N. meningitidis             -I---RM-TDQ-------D - VT-D----------TAPG 

Ri. prowazekii              -----IK---S---N---D H SSMC------I---G-P-  

Ri. conorii                 -----IK---S---N---D H SSMC------I---G-S- 

A. tumefaciens              -PG--MQ---A--AN---D E TSMK--Q-L-IS--G-R- 

Brady. japonicum            --K-VLA--VA---N--I- N PSIKR-S-LIIS--G-R- 

Meso. loti                  --S--MK---A--AN---D E VSMK--K----S-SG-R-  

Brucella melitensis         --G--MA---A--AN---D E TSMR--K-L-IS--G-R- 

Rho. sphaeroides            -----LQ---K--AN---D E -S-N--K---I---G-Y- 

Rhodo. palustris            --K--LT---A--AN--ID - SSMK----L-IS--G-K- 

C. crescentus               A----LM--QN--AN---D E VS-K--KA----V-G-M-  

Des. desulfuricans          --S--H---QR--T------  VSID------M---SSY- 

Camp. jejuni                --NAI---LSN--E----D G M-IK--K--ILHFKTSSN  

Hel. pylori                 --ES-KL-VQN--Q----D - ASIE--KSII-FFEHHP-   

Aqu. aeolicus               -DEK-DI-V-K-VT----- G NT-E---RL--T-WTSE-  

Cyt. hutchinsonii           --G-GTR-V-E-L-----N N T-IT--KKI-LS-MY-P- 

Chlorobium tepidum          --R--LK--SD-VT---M- G VKMR--K-------     

Fib. succinogenes           --G-GVA--DA-L------ - --IQ--S---I-VSH-EN 

Tre. pallidum               --N--VD--TA--NN---- E TRIE--TRL--AVRGSEN  

Bor.burgdorferi             --N--VDRRTS---N---- E VRIE-SK-L---V-G-D-  

Lepto. interrogans          --GKVK--V-Y--NNS--D S TSIA--SSL-I-VSG-K- 

Syn.sp.PCC6803              -KS--K---TA--------   SSIQ--K--VF-V-G-T-  

Thermosyn. elongatus        -KS--T---LS--------   RSIE--K--VF---G-T- 

Nostoc punctiforme          -KS--R---IA--------   CSIE-----VF---G-T- 

Chl. aurantiacus            -DT--LD-VNQ--A-----   VSID--K---F---G-E- 

D. radiodurans              -DKM-----MS--H-----   RGIE---RI---VTG-Y-  

T. maritima                 --H--R---KK-ME-K-I-   HPVEN-SSIVF----PSN  

Fuso. nucleatum             --N--MK---K-LQ-----   KSIQ--DKI-I-LMTSQ- 

Myc.tuberculosis            --G-SLK---I--N-----   ASME--Q---MS-AG-S-  

Str. coelicolor             -D---VA------------   ASID------LS-SG-S- 

Bifidobact. longum          -----TQ---I--------   ESIE--H-A-I--AGPT- 

Tropheryma whipplei         -A---IK---L-VA-----   ASID--H---LS-QG-S- 

Coryne. glutamicum          -DN-VVS-T-Q--N-----   ATMD--T---LSFAG-S- 

Sta.aureus                  --N--V---KK--------   TSIV--Q---M---G-ES  

Bac.subtilis                --N--A---KK--------   AAID--Q---M---G-TN  

M. pulmonis                 -K---VK--IH-----II-   TSIQ--SHTII---GSAN 

Lac. lactis                 --E-VI--TRK--Y-----   TTIE--EN--L-V-G-M-  

Clo. acetobutylicum         -DT--SD--KQ--------   TSIV--T---L-V-G-E- 

Strep. pneumoniae           --E-VV---RK--Y-----   TTID--ED-I--V-G-L- 

Listeria innocua            --N--A---KK--------   TSVD--K---M---G-   

Clost. perfringens          --T--QD--RE--------   TSIV--T---L-V-GDSE 

Lactobacillus plantarum     --N-TAD-TKQ--------   VSID--EQ--L---G-P- 

 

 

 

A 1 aa insert in FtsZ protein that is commonly shared by all species belonging to Proteobacteria, 

Bacteroidetes-Chlorobi, Chlamydiales, Aquificales and Spirochetes phyla. The absence of this 

insert in Cyanobacteria, Deinococcus-Thermus, Chloroflexi, Actinobacteria, Thermotoga, 

Firmicutes (rooting established based on other described signatures) indicates that the groups 

lacking this insert are ancestral. The genetic change (RGC) responsible for this insert likely 

occurred at the evolutionary stage indicated in the interpretive diagram. Dashes indicated identity 

with the amino acid on the top line. Sequence information for only representative species is 

shown. All other sequences from these groups behaved in the indicated manner. 
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